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CURSO DE POST-GRADO

Análisis de la estructura genética de poblaciones naturales

Unidad Académica Organizadora: Instituto de Diversidad y Ecología Animal (CONICET-UNC)

Modalidad: Teórico-práctico

Duración: 45 hs. (40 presenciales, 5 no-presenciales).

Fecha de realización: 22 al 26 de junio de 2015.

Lugar: Facultad de Ciencias Exactas, Av. Vélez Sarsfield 299. Córdoba.

Destinatarios: alumnos del doctorado en Ciencias Biológicas, egresados de la carrera de Biología y carreras afines (Cs. Agropecuarias, Lic. en Genética, etc.)

Responsable académico: C. N. Gardenal

Cupo: mínimo 10 – máximo 20 alumnos. Traer notebook.
Arancel: $ 800. Alumnos inscriptos en el Doctorado en Ciencias Biológicas de la Universidad Nacional de Córdoba, se eximirá del 20% del arancel.
Docentes participantes: Dres. C. Noemí Gardenal, Marina Chiappero, Raúl González Ittig.
Objetivos del curso
Objetivos generales:


Abordar racionalmente el estudio de la evolución sobre la base del conocimiento de los principios fundamentales de la Genética de Poblaciones. Profundizar los conocimientos teóricos sobre los principios que rigen el origen y mantenimiento de la variabilidad genética de las poblaciones naturales, con énfasis en especies animales, y adquirir práctica en la aplicación de métodos para su análisis.

Objetivos específicos: 

1.
 Discutir los límites y aplicaciones de las técnicas moleculares que permiten poner de manifiesto la variabilidad genética de las poblaciones naturales.

2.
 Profundizar los conocimientos teóricos acerca de los procesos que influyen y determinan la distribución de la variación dentro y entre poblaciones. 

3. Adquirir destreza en el manejo de programas de análisis de la estructuración genética, tanto a nivel poblacional como individual
PROGRAMA

Unidad 1: Detección y cuantificación del polimorfismo en poblaciones naturales: repaso de conceptos en base a casos reales tomados de la bibliografía. 

Unidad 2: Equilibrio de Hardy–Weinberg: finalidad, importancia e interpretación de los diferentes tests para estimarlo. 

Unidad 3: Estimación de sistemas de cruzamiento en poblaciones naturales mediante marcadores moleculares. Cálculo de coeficientes de endogamia y de parentesco.

Unidad 4: Conceptos básicos de estadística bayesiana.

Unidad 5: Deriva genética: estimación del tamaño efectivo en poblaciones naturales: ventajas y dificultades. Métodos clásicos y basados en estadística bayesiana.

Unidad 6: Aspectos prácticos de la cuantificación de la estructura genética poblacional. Estadística F de Wright y sus diferentes estimadores (, ST, G’ST, Dest): bases conceptuales y aplicaciones.

Unidad 7: Análisis de estructura poblacional en base a distribución de genotipos individuales y determinación de subpoblaciones “a posteriori”: métodos de agrupamiento y de autocorrelación espacial. 

Unidad 8: Métodos básicos de estimación de la estructura filogeográfica: redes de haplotipos, análisis de diferencias pareadas, coeficientes de neutralidad. Estimación de cambios demográficos.
Duración y programa de actividad diaria

Se desarrollará de  lunes a viernes inclusive con una carga horaria de 40 hs. presenciales y 5 no presenciales. Las actividades se llevarán a cabo de lunes a viernes de 9:00 a 13:00 y de 14:00 a 18:00 hrs. 
Metodología a utilizar en el dictado

Se brindarán herramientas teóricas básicas sobre la temática a través de disertaciones de los docentes a cargo. Se prestará particular atención al uso de software específico para su aplicación en proyectos de investigación que tengan como áreas de interés problemas de conservación de vida silvestre, uso del habitat, patrones de colonización y dispersión, biogeografía, epidemiología, etc. Por ello, el curso tendrá una modalidad teórico-práctica.

Evaluación final: escrita, a cargo de C.N. Gardenal, R. González Ittig y M. Chiappero.

 Bibliografía y material didáctico que se proveerá a los asistentes
1. “Population Genetics and Microevolutionaty Theory”. A. R. Templeton. Wiley-Liss, 2006.

1. “Genetics of Populations” P. W. Hedrick. Ed. Jones & Bartlett. 2005.

2.  “Principles of Population Genetics" D.L. Hartl y A.G. Clark. Sinauer Ass. Inc., 2006.

3.  “Molecular Markers, Natural History and Evolution". J.C. Avise. Sinauer Ass. Inc. 2004.

4.  “Phylogeography”. J.C. Avise. Harvard University Press, 2000.

5.  “Computational Molecular Evolution”. Z. Yang. Oxford series in Ecology and Evolution,   Oxford, 2006.

6. “Molecular Ecology”. J.R. Freeland, H. Kirk y S.D. Petersen. Wiley-Blackwell. 2011.

Algunos temas se complementarán con trabajos publicados en revistas de la especialidad.

INFORMES Y PRE-INSCRIPCIONES:

La preinscripción se realizará entre el 20 de mayo y el 3 de junio de 2015.
Para efectuar la misma, enviar un e-mail con el asunto “Estructura genética-2015” a marina.chiappero@gmail.com con los siguientes datos adjuntados al mismo:

- Curriculum Vitae de no más de 5 páginas, 
- Ficha de inscripción completada: 

	Nombre
	

	DNI (ó pasaporte)
	

	Dirección Postal
	

	Correo electrónico:
	

	Título/s de Grado
	

	Lugar de trabajo
	

	¿Cursa actualmente estudios de doctorado?
(marcar lo que corresponda)

	SI
	NO

	Carrera de Doctorado que cursa:
	Cargo actual:

	
	

	Título de la Tesis:
	Título del proyecto en el que trabaja actualmente:

	
	

	Motivación para realizar el curso:
	

	


A partir de estos datos se realizará una selección de los postulantes. Los alumnos que queden finalmente inscriptos recibirán la comunicación a más tardar el viernes 5 de junio de 2015, junto con la información para realizar el pago del curso.

Av. Vélez Sarsfield 299, 1º entrepiso. CP X5000JJC. Córdoba - Argentina 
Tel: 0351- 4332100/2098 int. 234. secretaria.idivyecol@gmail.com


